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A revolucao genémica do NIPT

Veritas lanca uma nova geracao do Teste Pré-natal Nao Invasivo (NIPT), maximizando o
desempenho da triagem para as trissomias mais frequentes. O teste também fornece outras
opcoes de analise para expandir a triagem, incluindo alteracdes relevantes no genoma fetal.

Uma nova geracéo de NIPT:
myPrenatal GenomeScreen

A Veritas oferece uma triagem pré-natal para as aneuploidias
mais frequentes (21, 18, 13, X e Y), oferecendo também a
possibilidade de expandir a triagem para incluir:

+ Grandes delecoes e duplicacoes (CNVs) de mais de
7Mb, alteracbes que podem causar varias anomalias
fetais associadas ao atraso no desenvolvimento
cognitivo.

+ Aneuploidias em todos os cromossomos, associadas
a perda fetal e outras alteracées estruturais.

Analise de alta precisao

myPrenatal oferece excelentes valores de sensibilidade e
especificidade, mediante a utilizacédo de tecnologia de
ultima geracgao. Isso oferece grande confiabilidade,
reduzindo procedimentos invasivos desnecessarios.

Especialistas em Pré-natal

A Veritas conta com especialistas reconhecidos
internacionalmente em aconselhamento genético e
diagnéstico pré-natal, para assessorar o médico na
avaliac&o dos resultados.
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myPrenatal Software - Resultados
confiaveis, mesmo com fracao fetal baixa

myPrenatal possui um algoritmo de analise bioinformatica que
combina fracao de DNA fetal e profundidade de

sequenciamento para obter resultados altamente
confiaveis, mesmo em casos de fracao fetal baixa, reduzindo
a taxa de amostras sem resultado.

Todo tipo de gestacéo

E possivel solicitar a analise de aneuploidias comuns e a
opcao GenomeScreen para gestacdes Unicas e gemelares.
A analise das aneuploidias dos cromossomos sexuais so
pode ser realizada em gestacées Unicas.

Sequenciamento NGS paired-end

O sequenciamento tipo paired-end permite diferenciar o
DNA fetal do materno, melhorando a estimativa da fracéao
fetal e a analise bioinformatica, aumentando assim o
desempenho do teste.

Marcacao CR-IVD realizada na Europa

O teste é realizado integralmente em nossos
laboratérios localizado na Europa por uma equipe
experiente e com marcagdo CE-IVD.

GenomeScreen: CNVs e Aneuploidias
em todos os cromososmos autossdomicos
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A Veritas oferece ao especialista 0 mais completo
servico de aconselhamento genético pré-natal.
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myPrenatal — Resultados mais precisos

O algoritmo de bioinformatica myPrenatal avalia em conjunto a fracéo fetal e a profundidade de
sequenciamento, obtendo o melhor desempenho em todos os casos. Na presenca de uma fracdo fetal baixa, se
houver uma profundidade de sequenciamento adequada, é possivel produzir resultados com 0 mesmo
desempenho dos casos com fracéo fetal maior. Se a fracdo fetal for alta, a analise requer menos profundidade de
sequenciamento.

Outros testes myPrenatal
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Limite de fracé&o fetal arbitraria de 4%, abaixo Nao hé limite estabelecido para a fracéo fetal,
deste limite nenhum resultado € entregue. Isso nos casos em que a fragéo fetal € menor que
pode ocorrer em cerca de 5% dos casos®. A apresente profundidade de sequenciamento
porcentagem de trissomias em amostras com adequada, é possivel emitir resultados
fracao fetal <4% ¢€ significativamente maior do confiaveis, melhorando a sensibilidade para
que em amostras com fracoes fetais elevadas®. deteccéo de aneuploidias.
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Diferentes opcoes para o especialista
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e Trissomia 21 - Sindrome de Down
e Trissomia 18 - Sindrome de Edwards
e Trissomia 21 - Sindrome de Patau

eDeterminacao do sexo fetal'

my
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e Trissomia 21 - Sindrome de Down
e Trissomia 18 - Sindrome de Edwards
e Trissomia 21 - Sindrome de Patau

eDeterminacéo do sexo fetal’
e Andlise de aneuploidias em
CromosSomMos sexuais
(XO, XXX, XXY, XYY)?
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GENOME-SCREEN

e Trissomia 21 - Sindrome de Down

e Trissomia 18 - Sindrome de Edwards
e Trissomia 21 - Sindrome de Patau

e Andlise de delecdes e duplicacbes
parciais > 7Mb (CNVs)3

eDeterminacao do sexo fetal’

eAnalise de aneuploidias em
Cromossomos sexuais
(XO, XXX, XXY, XYY)?
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GENOME-SCREEN
All Chromosomes

e Trissomia 21 - Sindrome de Down

e Trissomia 18 - Sindrome de Edwards
e Trissomia 21 - Sindrome de Patau

e Andlise de delecdes e duplicacbes
parciais > 7Mb (CNVs)3

eDeterminacéo do sexo fetal’

*Analise de aneuploidias em
Cromossomos sexuais
(XO, XXX, XXY, XYY)?

e Analise de aneuploidias pouco
frequentes (todos os
Cromossomos autossémicos)

Disponivel para gestacoes unicas e gemelares

'Nas gestacbes gemelares, apenas a presenga do cromossomo Y é determinada;

2A andlise de aneuploidia dos cromossomos sexuais esta disponivel apenas para gestagbes uUnicas;

SA analise das CNVs (Copy Number Variants) se limita aos cromossomos autossémicos (nédo sexuais). As CNVs de
mais de 7 Mb geralmente estao relacionadas com anormalias fetais e atraso no desenvolvimento.
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¢ A Veritas oferece aconselhamento genético a
disposicao do especialista, como parte do

Servico.

Iﬁgl resultado.
Envio

imediato ao
laboratdrio

* Além disso, em caso de alto risco de CNVs, a
Veritas fornece uma interpretacéo clinica do

¢ O tempo para entrega dos resultados séao de
5 dias uteis a partir da recepcédo da amostra
No NOsSSO laboratorio.

Veritas

The Genome Company

Lideres em andlise e interpretacdo do genoma

Ampla experiéncia em medicina pré-natal

Especialistas em aconselhamento genético
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Sobre a Veritas

A Veritas Genetics, uma empresa do grupo LetsGetChecked, é uma das
lideres mundiais em sequenciamento genético avangado e interpretacdo
clinica do exoma e do genoma completo, impulsionando a transicéo para a
medicina personalizada e preventiva.

Usando tecnologias de Ultima geragéo e os mais altos padroes de
seguranga, a Veritas Genetics ajuda individuos, profissionais de satde e
instituicdes em todo o mundo a entender e antecipar riscos genéticos,
permitindo decisdes de salde mais informadas e proativas.

Com foco em inovagéo e acessibilidade, a Veritas Genetics transforma a
maneira como entendemos e cuidamos da satde em todas as fases da vida.

A Veritas oferece ao especialista um servico completo
baseado na tecnologia mais inovadora, que permite um
atendimento integral a saude durante e apos a gravidez.

my O teste de triagem genética que
estuda doencas acionaveis de

NeWbOrn aparecimento nos primeiros anos

de vida
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